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Vol. 11, 369391, January 2000

Yeast Cell Cycle
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MAPK HALOZAT
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MAPK HALOZAT - MODELL

Ultrasensitivity in the mitogen-activated protein kinase cascade
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ELESZTOTELEPEK MODELLEZESE
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HOGYAN TERJED A COVID (SARS-COV-2)?
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COVID-19 TERJEDES AGENS-ALAPU MODELLJE
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SEIR MODEL

Early phase of the COVID-19 outbreak in Hungary
and post-lockdown scenarios —a modelling study

Gergely Rost!, Ferenc A. Bartha'*, Norbert Bogyal, Péter Boldogl, Attila Dénes!, Tamas Ferenci?,
Krisztina J. Horvath'3, Attila Juhasz'?, Csilla Nagy'?, Tamas Tekeli', Zsolt Vizi' and Beatrix
Oroszi?
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MEGFERTOZODES VALOSZINUSEGE

» Egy fert6zhet6 agens megfert6zédésenek valoszinisége (P) azzal aranyos,
mekkora része fert6zott a vele egy idében, egy helyen tartézkodd
agenseknek.

Oltas ezt
csokkenti

pP=1— e—(kxlx%xt)

* k: virus specifikus fertd6zési allando
* L: hely tipus fert6zésveszélye
* | fert6z6 emberek szama sulyozva az allapotfluiggé fert6z6képességukkel

(Inf) w

* N: emberek szama a helyszinen /
-05

* t: eltoltott id6 (10 perc)

Inspired by: 05 1 15 2 25 3 35 4 415
Zhang, N., Huang, H., Su, B., Ma, X., & Li, Y. (2018). A human behavior integrated hierarchical
model of airborne disease transmission in a large city. Building and Environment, 127, 211-220.



VIRTUALIS SZEGED
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= 179.500 agens

= 9 agens tipus (gyerek, dolgozo,
kérhazi dolgozo, stb.)

= Lakhelyek elosztasa
100x100m cellak

= >3300 helyszin (POI)
17 helyszin tipus (pl. iskola)
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1 év (2020.09-2021.09))
10 perces felbontas

Implementacio:

C++

Multi-core CPU / GPU optimalizalt
->

-> NVIDIAV100 GPU -> 64 sec
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VIRUS VARIANSOK
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MOLEKULARIS, SEJTSZINTU ES POPULACIOSZINTU
HALOZATOKAT IS HASZNOS LEHET SZIMULALNI
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"And that's why we need a computer.”



http://www.sys-bio.org/research/sbwIntro.htm
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